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IDENTIFICACAO

DISCIPLINA Métodos Quantitativos Aplicados ao CODIGO

Melhoramento Genético de Plantas com Python
DURAGAO EM CARGA HORARIA SEMANAL CARGA HORARIA
SEMANAS TOTAL

15 TEORICAS 4 PRATICAS 0 ‘ TOTAL 4 60
NUMERO DE 4 SEMESTRE 2025.1
CREDITOS
PRE-REQUISITOS PRE OU CO-REQUISITOS
EMENTA

Desenvolver competéncias em métodos estatisticos quantitativos aplicados ao melhoramento
genético de plantas, com foco em analises multivariadas, regressdo, e interacdo gendtipo x
ambiente, utilizando Python como ferramenta principal para manipulacdo e interpretacdo de dados.

CURSOS PARA OS QUAIS E MINISTRADA

1. DOUTORADO FITOTECNIA oP |4
2. MESTRADO FITOTECNIA oP |s.
(OB) = OBRIGATORIA | (OP) = OPTATIVA

PROFESSOR(ES) RESPONSAVEL

Maxsuel Marcos Fernandes de Lima
Glauber Henrique de Sousa Nunes

OBIJETIVOS DA DISCIPLINA

a) Compreender os fundamentos tedricos de métodos quantitativos, como andlises
multivariadas, modelos de regressao e analise de interacdo gendtipo x ambiente.

b) Aplicar métodos quantitativos em dados experimentais para inferéncias no melhoramento
genético.

c) Desenvolver habilidades praticas para manipular, analisar e visualizar dados em Python.

d) Interpretar e comunicar resultados técnicos e cientificos.

CONTEUDO PROGRAMATICO

UNIDADES E ASSUNTOS N2 DE HORAS-AULA

Unidade 1: Fundamentos de Métodos Quantitativos e Andlises Multivariadas Exploratdrias

Aula 01
- Introdugdo aos métodos quantitativos no melhoramento genético.
- Revisdo de Python para andlise de dados (bibliotecas: numpy, pandas, 4

matplotlib, seaborn).




- Importacdo e pré-processamento de dados experimentais.

Aula 02
- Estatisticas descritivas e exploratdrias para grandes conjuntos de dados.
- Introducdo a regressdo linear simples: teoria, pratica e avaliacdo de

modelos.

Aula 03
- Regressao linear multipla: construcdo, ajuste e validacao.

- Técnicas de selecdo de varidveis e multicolinearidade.

Aula 04
- Aula de exercicios: desenvolvendo seu préprio script em Python para andlise

de regressao linear simples e multipla.

Aula 05
- Andlise de Componentes Principais (PCA): fundamentos e aplicac¢oes.

- Implementacdo pratica e interpretacdo de biplots.

Aula 06

- Avaliacdo 01

Unidade 2: Modelos de Interagiao Genétipo x Ambiente e MANOVA

Aula 07
- Conceito de adaptabilidade e estabilidade no melhoramento genético.

- Modelo de Eberhard-Russell (1966).

Aula 08

- Modelo AMMI (Additive Main Effects and Multiplicative Interaction).
- Implementagdao de AMMI em Python: graficos biplot e métricas de

adaptabilidade.

Aula 09
- Introducdo ao GGE Biplot e suas aplicagdes em estudos GxA.

- Implementacgao pratica do GGE Biplot em Python.

Aula 09
- Comparagao de modelos para interagdo gendtipo x ambiente.

- Aula de exercicios.

Aula 10
- Fundamentos da Andlise de Variancia Multivariada (MANOVA).

- AplicagOes praticas em estudos genotipicos e fenotipicos.




- Implementagdo da MANOVA em Python e interpretagdo dos resultados.

Aula 11

- Avaliagdo 02 4
Unidade 3: Modelos Nao Lineares

Aula 12

- Introducdo a modelos nao lineares: Gompertz e Logistico.

- Ajuste e validacdo de modelos ndo lineares. 4

- Aplicagdes

Aula13

- Introdugdo a inferéncia Bayesiana

- Método de selecdo de modelos com base na inferéncia Bayesiana. 4

- Pacote Ultranest.

Aula 14:

- Estudos de caso aplicados ao melhoramento genético de plantas. 4

- Andlise de dados

Aula 15:

- Avaliagdo Final: apresentacdo e discussdo dos projetos finais.

- Encerramento e discursao sobre os principais conceitos aprendidos no !

curso.
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METODO E AVALIAGAO

METODO

A disciplina serd ministrada em 15 semanas, sendo as aulas teéricas/praticas em formato
presencial (podendo também ter aulas a distancia, quando necessario, visto seu carater
computacional). No decorrer da disciplina, os alunos fardo atividades de acompanhamento
para implementar os conhecimentos adquiridos ao longo do curso. Realizaremos trés
exame, o ultimo serda uma apresentacao, onde o estudante serd encorajado a aplicar as
metodologias discutidas no curso para analisar os dados de sua pesquisa.

AVALIAGAO

Em termos de avaliagao, a mesma serd dividida na seguinte proporg¢do: 50% da nota serd
oriunda da apresentagao dos seminarios nos moldes definidos acima. Os outros 50% serdo
atribuidas as avaliagGes 1 e 2, com cada uma delas valendo 25% da nota.

APROVAGCAO

Documento assinado digitalmente
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1 — Aprovada pelo Colegiado em 29/01/25
Coordenadora do PPGFITO
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